Genetyka sadowa

Obszary badan genetyki sadowe;j :
* ustalanie pokrewienstwa mi¢dzy osobami,
* identyfikacja sprawcow przestepstw,
* identyfikacja §ladow biologicznych,
* identyfikacja NN zwlok i szczatkow ludzkich,
* identyfikacja NN osob,
* identyfikacja ofiar katastrof masowych.

Material biologiczny
W badaniach genetycznych wykorzystuje si¢ material biologiczny, ktory moze pochodzi¢ od
cztowieka, zwierzecia lub rosliny. Materiatem do badan genetycznych moze by¢:
e krew,
* wydzieliny (sperma, §lina),
* material poronny,
* wydaliny (mocz, kat),
*  wlosy lub siers¢,
*  kosci,
* zgby,
* paznokcie, pazury,
* tkanka skorna,
* tkanki migkkie,
* cialko szKkliste,
* tkanki roslinne.

Czynniki wplywajace na degradacj¢ materialu biologicznego
* wilgotne i cieple sSrodowisko sprzyjajace rozwojowi bakterii 1 grzybow,
* promieniowanie UV,
* gleba (kwasy humusowe),
* metale ci¢zkie,
* rdza,
* kwasy, zasady i detergenty.

Kontaminacja jest procesem polegajacy na niekontrolowanym zmieszaniu réznych
sktadnikéw w nowg catos¢. W wypadku §ladow biologicznych kontaminacja dotyczy gldwnie
naniesienia lub przeniesienia na §lad ,,obcego” pierwotnie niezwigzanego ze §ladem DNA, jak
tez jego zniszczenia.

Kontaminacja moze nastgpi¢ na etapie ujawniania i zabezpieczania materiatu biologicznego
na miejscu zdarzenia kryminalnego, przechowywania lub w trakcie badan laboratoryjnych.

Markery genetyczne:
* wystepujace na chromosomach autosomalnych
* wystepujace na chromosomie Y,
* wystepujace na chromosomie X,
* DNA mitochondrialnego,
* typu SNP.



Techniki badawcze wykorzystywane w genetyce sadowe;j:
a. analiza sekwencji tandemowo powtdrzonych

* sekwencje minisatelitarne — VNTR (znaczenie historyczne)
* sekwencje mikrosatelitarne — STR

b. sekwencjonowanie DNA w tym DNA mitochondrialnego
c. analiza polimorfizmow typu SNP

Etapy badan materialu biologicznego

ujawnienie $ladow biologicznych,

ustalenie rodzaju $ladu (czy jest to, np. krew, $lina, sperma itp.),

okreslenie pochodzenia gatunkowego (czy jest to materiat ludzki, czy zwierzecy),
oznaczenie cech (markerow ) bedacych podstawg identyfikacji osobnicze;j.

Etapy badan laboratoryjnych:

* ckstrakcja DNA,

* pomiar stezenia DNA,

* amplifikacja (reakcja PCR),

* rozdziat i detekcja produktow PCR (alleli STR),

* oznaczenie profilu DNA (zespot cech charakterystycznych/unikatowych dla DNA
konkretnej osoby zapisany alfanumerycznie).

* porownanie profili DNA probek dowodowej i porownawczej,

* sporzadzenie raportu z badan.

Wartos¢ dowodowa badan genetycznych

w przypadku niezgodnosci profili DNA (wykluczenie),

w przypadku zgodnosci profili DNA,

wykorzystanie czgstosci populacyjnych w analizie statystycznej,
parametry statystyczne wykorzystywane w analizie statystyczne;j.

Analiz¢ autosomalnych STR wykorzystuje si¢ w:

identyfikacji osobniczej,

sprawach spornego ojcostwa,

w sprawach ustalenia macierzynstwa,
identyfikacji NN zwlok i szczatkow ludzkich,
ustalenia pokrewienstwa,

ustalenia dawcy materiatu biologicznego,
analizie chimeryzmu po przeszczepie,
kontroli pochodzenia zwierzat.

Analiz¢ Y STR wykorzystuje si¢ w :

* w badaniach materiatu biologicznego zabezpieczonego w przestgpstwach na tle
seksualnym (detekcja i identyfikacje meskiego DNA w mieszaninach),

* dla wyodrgbnienia $ladowych ilosci meskiego DNA w materiale biologicznym
zabezpieczonym od kobiety,

* do ujawnienia wigcej niz jednego sprawcy przestepstwa zgwalcenia,

* gdy domniemany ojciec nie zyje lub jest niedostepny do badan (markery Y-STR
ujawniaja przynaleznos$¢ do okreslonej meskiej linii rodowe;),



* w niektorych przypadkach mozliwe jest okreslenie na podstawie markerow
chromosomu Y regionu geograficznego lub grupy etnicznej, z ktorej pochodzi
dany mezczyzna

Analiza X STR wykorzystuje si¢ w:

* w badaniach materiatu biologicznego zabezpieczonego w przestgpstwach na tle
seksualnym (detekcja i identyfikacja zenskiego DNA na ciele i odziezy sprawcy),

* ustalenie ojcostwa gdy spornym dzieckiem jest corka,

* gdy domniemany ojciec jest nieobecny wowczas markery chromosomu X
wykazane u matki pozwanego i1 dziecka pozwola na wnioskowanie odno$nie
ojcostwa,

* w przypadkach kazirodztwa gdy istnieje podejrzenie, ze domniemanym ojcem
dziecka plci zeniskiej moze by¢ pozwany mezczyzna lub jego syn,

Analiz¢ mitochondrialnego DNA wykorzystuje sie w :

. w badaniach pokrewienstwa w przypadku degradacji DNA jadrowego,
. wlosow bez cebulek,

. identyfikacji osobniczej na podstawie archiwalnego DNA,
. ustalenia pokrewienstwa w linii matczynej,

. identyfikacji gatunkowej zwierzat,

. badaniach antropologicznych,

. badaniach ewolucyjnych.

Analiza SNP wykorzystuje si¢ w

. badaniach sladowych ilo$ci zdegradowanego materiatu biologicznego,
. badaniach archiwalnego materiatu kostnego,

. predykcja cech fizycznych,

. predylekcji pochodzenia biogeograficznego.

Badania w kierunku ustalenia pokrewienstwa

zleceniodawca badan: prokuratura, sad, policja osoba prywatna,

cel badan: wustalenia spornego ojcostwa, macierzynstwa lub innych typow
pokrewienstwa,

procedura pobierania materiatu do badan (krew/wymaz z jamy ustnej),

konsekwencje prawne i opiniodawcze, w przypadku nieobecno$ci matki, w sprawach
ustalenia ojcostwa.

Procedura post¢gpowania w ofiarami przemocy seksualnej

podstawy prawne post¢gpowania z ofiarami przemocy seksualnej,

charakterystyka materialu biologicznego ujawnianego w sprawach przestepstw na tle
seksualnym,

procedura postgpowania placowki medycznej z ofiarami przemocy seksualne;.

Procedura identyfikacji NN zwlok i szczatkow ludzkich

podstawy prawne poszukiwania os6b zaginionych,

metody identyfikacji NN zwtok i szczatkéw ludzkich,

metody identyfikacji ofiar katastrof masowych wedlug procedury INTERPOLU,
materiat biologiczny wykorzystywany w procesie identyfikacji.



Baza danych DNA
W bazie danych gromadzone bgda profile DNA:

* 0s6b podejrzanych,

* NN sladéw zabezpieczonych na miejscach zdarzen kryminalnych,

* NN zwlok

Przeszukanie w bazie danych DNA pozwala na powigzanie:

* materialu biologicznego ujawnionego na miejscu przestgpstwa ze sprawca,

* materialu biologicznego z jednego przestgpstwa ze materialem biologicznym z innych
przestepstw, osoby z osoba (w przypadku NN os6b lub 0so6b probujacych ukry¢ swoja
tozsamos¢)

* ustali¢ tozsamo$¢ NN zwlok lub szczatkéw ludzkich.
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